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 Estrutura de comunidade

— Explicando a coexisténcia

— Uma ideia antiga

— Atualmente novas abordagens
— Entre elas: uma evolutiva



Estrutura filogenética de
comunidades

 Distancia filogenética de especies da
comunidade

* Duas especies proximas tendem a
apresentar maior similaridade de atributos

» Estabelecer previsoes sobre os processos
que estruturam uma comunidade



Processos que influenciam a estrutura de
comunidade
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« Pergunta: A estrutura filogenética da comunidade €
influenciada pela estabilidade ambiental?

« Dado que:

— Espeécies mais proximas tem maior similaridade de
atributos

— Os filtros ambientais sao o processo ecologico
dominante (Weiher & Keddy 1995, Webb 2000)



 Hipotese: em ambientes menos estaveis, a comunidade
tem maior grau de agregacao (maior GAF).

« Objetivo: entender a coexisténcia de espécies em
comunidades sujeitas a diferentes graus de estabilidade.




Modelo: Comunidades de pogas em costoes rochosos







Modelo apropriado: Premissa do modelo: Filtro ambiental mais forte

* Ambientes discreto o
Estabilidade hidrologica— | revisibilidade

(regularidade)
\

Persisténcia
» Substrato (tempo de agua)

« Tamanho

» Compartilhnam o mesmo

pool de espécies Previsao: Maior agregacao filogenética em cima




Métodos
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Analise

sp1 sp2 sp3 spd

1. Composicao de espécies em spt | 0O 2 10 17
cada comunidade sp2 0O 12 18

sp3 0 20
1. Construcao de filogenia sp4 0

2. Calculo da distancia par a par entre as espécies

media (dist.) \ «
( sd (dist.)+1 ) 1)

3. Calculo do GAF

4. Teste estatistico

. Estatistica de interesse: diferenca das médias de
GAF.

. Foi criado um cenario nulo e comparado com a
estatistica de interesse.



Resultados

AMPHIBIA
PEIXES
ANELLIDA

Perna perna
Isognomun sp.

Ostreide
Chapéu Chinés
Fissurela sp.

Stramonita sp.
Litoralia flava

Nodilitorina sp.
ISOPODA

DECAPODA

CIRRIPEDIA

ODONATA
ERIAQRTERA

Belastomatidae

TRICHOPTERA
COLEOPTERA

Tabanidae
Ceratopogonidae

Cullicidae
Chironomidae




Resultados

« A agregacao filogenética nao € maior nas pogas mais distantes do mar
» Rejeitamos nossa hipotese p=0,93

GAF.
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Resultados

- Em ambientes menos estaveis as comunidades nao tem maior
grau de agregacao.

- Possibilidades

- Padrao invertido: comunidades de baixo sao mais
agregadas

- Explicagao: o filtro € maior em baixo
- Disturbios hidrodinamicos
- Comunidades tem o0 mesmo GAF:

- Explicacao: o filtro tem componentes diferentes, mas
com iguais intensidade

- Comunidades é determinada estocasticamente: ndo ha processo
deterministico operando



Conclusao

- Diferentes processos podem levar a um mesmo padrao



